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Perzistence vybraných původců alimentárních onemocnění, hygienických

indikátorů a možnosti jejich eliminace z prostředí potravinářských podniků
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Srovnání metod genotypizace a nástrojů pro predikci antimikrobiální rezistence u Campylobacter 
jejuni 
Nicol Straková 
 
Campylobacter jejuni je patogenem, který je zodpovědný za nejčastější alimentární onemocnění. 
Vysledování původce infekce je obtížné kvůli jeho vysoce variabilnímu genomu. Prvním cílem naší 
práce bylo porovnat tři dostupné metody genotypizace (MLST, PFGE a mP-BIT) a určit nejúčinnější 
metodu genotypizace. V naší práci byly C. jejuni rozděleny do 4 shluků na základě vizuální příbuznosti 
kmenů v dendrogramu, následně byly porovnány dendrogramy 3 testovaných metod s cílem určit 
přesnost každé metody ve srovnání s referenční metodou cgMLST. V současné době lze nejvyššího a 
nejspolehlivějšího rozlišení izolátů dosáhnout pomocí celogenomové sekvenace. cgMLST má ovšem 
několik úskalí. Je to příliš přísná metoda pro tak vysoce variabilní organismus, jakým je C. jejuni, dalším 
úskalím je její nízká dostupnost a vysoká cena analýzy. Naše data tedy ukázala, že MLST je optimálním 
nástrojem pro genotypizaci C. jejuni. Dalším cílem práce bylo pomocí dvou metod predikce založených 
na sekvenci genů stanovit antimikrobiální rezistenci k ciprofloxacinu, erytromycinu a tetracyklinu u 
kmenů C. jejuni izolovaných ze vzorků lidí, vody, vzduchu, potravin a zvířat a porovnat je se skutečnou 
citlivostí kmenů C. jejuni pomocí diskové difuzní metody. Naše výsledky ukázaly, že ResFinder a RGI 
synchronně předpovídají antimikrobiální citlivost C. jejuni a lze je oba využít k predikci antimikrobiální 
rezistence C. jejuni.  
Práce byla podpořena grantem GAČR 18-16549S a institucionální podporou Ministerstvo zemědělství 
ČR RO0523. 
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